Makromolekuldk (példaul proteinek) szerkezetét erdsen leegyszertsitett formaban vonzo- (V) és kozombos- (K)
részek sorozataval irhatjuk le.

Példaul: KVVKVVVKVVKV

A vonzo-részek egymas mellé keriilése a térszerkezet kialakuldsakor kedvezs. A molekula szerkezetét karakter-
lancként irhatjuk le, amely modelliinkben két dimenzioban feltekeredhet. A V-részek leginkabb a molekulaszerkezet
belsejében halmozodnak fel és a K-részek kiviil.
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Az abran jeloltiik a molekulaszerkezet tekeredését és a VV elemek kapcsolatat. A természetben az a szerkezet
kedvezs stabilitasta, amelynél tobb VV kapcsolat jon létre. A mésodik szerkezetben 9, mig az elsSben csak 6 kapcsolat
jott létre.

Készitsiink programot S63 néven, amely meghatarozza egy adott makromolekula legstabilabb szerkezetét.

A program a makromolekula szerkezetét fajlbol olvassa be. Az eredményt, a molekula sikbeli alakjat, amely a
maximélis szamu VV kapcsolatot tartalmazza (ha tobb ilyen van, akkor elegendd egyet), a kapcsolatok szamét és a
molekula kapcsolodasi sorrendjét a képerny6n jelenitjiik meg. A program egyetlen parancssori argumentuma a bemeneti
fajl legyen.

A bemenet egyetlen sora V és K karaktereket tartalmaz (maximum 20-at).
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Bekiildendd a program forraskodja (s63.pas, s63.cpp, ... ) az .exe és mas fordito altal generalt alloméanyok nélkiil,
valamint a program rovid dokumentécidja (s63.txt, s63.pdf, ...), amely tartalmazza a megoldas rovid leirasat, és
megadja, hogy a forras melyik fejleszté kdrnyezetben fordithaté egy tomoritett s63.zip dllomanyban.



