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Hátsó bels® borítónkon két bonyolult kap
solatrendszert szemléltet® gráf látható. Az alsó kép a sarjadzó élesz-

t® baktériumon (Sa

haromy
es 
erevisiae) végzett mérések kiértékelésének eredményét ábrázolja. A baktérium kb.

6200 génnel rendelkezik, és az ábrán látható gráf mindegyik 
sú
spontja azt az éleszt® törzset jelöli, amelyb®l a 
sú
s

mellé írt gén hiányzik. Ha az ábrán két 
sú
s között van él, akkor az azt jelenti, hogy a két baktériumtörzs m¶kö-

dése �hasonló�. A gráf éleinek színei a kap
solatok er®sségét jelölik, 
sökken® sorrendben: piros, naran
s, sárga, zöld.

A hasonlóságokat � egy ipari méret¶, automatizált molekuláris biológiai méréssorozat adatait felhasználva � egy erre a


élra kidolgozott statisztikus �zikai módszer segítségével számítottuk ki. (A kutatás résztvev®i voltak: F. I., Hawoong

Jeong, Vi
sek Tamás, Barabási László és Oltvai Zoltán. További informá
iók a www.nd.edu/

∼

networks honlapon.)

A fels® kép egy, az Internetet ábrázoló �térkép�. A gráf 
sú
spontjai a forgalomirányító számítógépek (routerek), és

a köztük lév® élek színe a forgalom er®sségét jelöli. Figyeljük meg, hogy � az éleszt®baktériumon mért hálózathoz ha-

sonlóan � ezen a gráfon is 
supán néhány 
sú
snak van sok kap
solata, a legtöbb 
sú
spont 
sak kis számú kap
solattal

rendelkezik.

Vajon van-e összefüggés a természetben kialakult el®lények, például a baktériumok genetikai hálózatának �való

világa� és az ember által létrehozott hálózatok �virtuális valósága� között? Erre keresik a választ jelen és jöv® kutatások.
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